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Systematic Position of the Genus Mastixia|| Evidence 
from rbcL Gene Sequences 


LI Yao-Li'] ZHU Hua'[] YANG Jun-Bo* 
[] 1 Kunming Division of Xishuangbanna Tropical Botanical Garden|] Chinese Academy of Sciences[] Kunming 650223[] Chinal] 
2 Kunming Institute of Botany[] Chinese Academy of Sciences[] Kunming 650204[] China[] 


Abstract In order to reveal the phylogenetic position of Mastixial] the rbcL sequences of two species of 
Mastixid] M . pentandra ssp. chinensis and M . euonymoides|] and other two possible close affinities Nyssa 
yunnanensis and Alangium kurzii were sequenced. PAUP analysis was made based on our sequences and 
some other rbcL sequences of taxa of Cornaceae sensu lato and some families[] which Mastixia was ever 
placed in[] from Gene Bank database. 24 most parsimonious trees were obtained. It is revealed that the 
genus Diplopanax and the family Nyssacead] Nyssa[] Camptotheca[] Davidia[] have the closest affinities to 
Mastixia from the trees. Our results support that the genus Mastixia can be given a family state in Cornales . 


Key words[] Mastixia[] rbcL sequences[] Phylogeny 
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Table 1 








The species and accession numbers of rbcL sequences for PAUP analysis in this paper 































































































O Orders [] Families uu Species Accession numbers 
Cornales Alangiaceae Alangium kurzii AF384107 
Nyssaceae Nyssa yunnanensis AF384106 
Camptotheca acuminata 111211 
Davidia involucrata L11223 
Cornaceae Mastixia euonymoides AF384108 
M . pentandra subsp. chinensis AF384109 
Aralidium pinnatifidum AF299087 
Aucuba japonica L11210 
Cornus chinensis L11214 
Cornus walteri L11220 
Corokia cotoneaster L11221 
Curtisia dentata L11222 
Griselinia littoralis AF307916 
Helwingia japonica L11226 
Kaliphora madagascariensis AJ402963 
Melanophylla pachypoda AF299088 
Toricellia tiliifolia AF299089 
Diplopanax stachyanthus L11224 
Garryaceae Garrya elliptica 101919 
Rosales Hydrangeaceae Hydrangea macrophylla L11187 
Violales Loasaceae Loasa loxensis U17876 
Apiales Araliaceae Hedera helix L01924 
Panax japonicus D44580 
Celastrales Aquifoliaceae Ilex yunnanensis X98732 
Icacinaceae Pyrenacantha malvifolia AJ402995 
Dipsacales Caprifoliaceae Lonicera orientalis X87389 
Santalales Olacaceae Schoepfia schreberi L11205 
Rosales Brunelliaceae Brunellia colombiana AF291937 
Cunoniaceae Cunonia atrorubens AF291918 
Saxifragaceae Saxifraga integrifolia 101953 
* Note[] The families and orders are based on the classification system of Cronquist] 1981[] mainly. 
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开裂 方式 相同 等 (朱伟 华 等 ，1999; Eyde 等 ，1990); 植物 化 学 上 Mastixia 与 Camptotheca , 
Diplopanax , Nyssa, Davidia 和 Cornus 均 属于 富 含 亚 油 酸 系列 的 植物 (朱伟 华 等 ，1998b); 
从 木材 解剖 学 (朱伟 华 等 ，1998a) EF, Mastixia 和 Camptotheca, Diplopanax, Nyssa, 
Davidia 和 Cornus 也 相近 。 本 文 的 rbcL 序列 分 析 得 到 的 严格 一 致 树 上 Mastixia 与 Camptothe- 
ca, Diplopanax, Nyssa 和 Davidia 组 成 一 个 单 系 支 ， 这 说 明 Mastixia 与 Camptotheca, Diplo- 
panax, Nyssa 和 Davidia 有 更 为 密切 的 关系 。 这 与 Xiang % (1998) 的 研究 结果 相似 。 分 支 
图 中 ，Mastixia 分 支 为 Camptotheca, Diplopanax, Nyssa 和 Davidia 组 成 分 支 的 姐妹 群 。 所 
以 ， 作 者 认为 可 以 将 Mastixia 3871-73 8 3€ AGA Mastixiaceae, PR Nyssaceae 一 起 置 于 Comales。 


Nyssa yunnanensis 
Camptothecac acuminata 
Davidia involucrata 
Diplopanax stachyanthus 
Mastixia euonumoides 
M.pentandra subsp.chinensis 
Hydrangea macrophylla 
Loasa loxensis 

Cornus chinensis 

Cornus walteri 
Alangium kurzii 

Curtisia dentata 
Toricellia tiliifolia 
Aralidium pinnatifidum 
Melanophylla pachypoda 
Hedera helix 

Panax japonicus 
Griselinia littoralis 
Corokia cotoneaster 
Helwingia japonica 

llex yunnanensis 
Lonicera orientalis 
Aucuba japonica 

Garrya elliptica 
Kaliphora madagascariensis 
Pyrenacantha malvifolia 
Schoepfia schreberi 
Saxifraga integrifolia 
Brunellia colombiana 
Cunonia atrorubens 


图 1 PAUP 分析 reL 序 列 所 得 的 24 PUMA A GAMER = 865 步 ，Cl= 0.5283, RE 0.4756) 之 一 。 
Cunonia atrorubens, Brunellia colombiana 和 Saxifraga integrifolia 为 外 类 群 。 
Fig. 1 One of the 24 most parsimonious trees resulting from PAUP analysis of rbcL sequences of Mastixia and its relatives, using Cu 
nonia atrorubens, Brunellia colombiana and Saxifraga integrifolia as outgroups. The tree has 865 steps with CI =0,5283, RI =0.4756. 
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Nissa yunnanensis 
Diplopanax stachyanthus 
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Aralidium pinnatifidum 
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Hedera helix 
Panax japonicus 
Lonicera orientalis 
Aucuba japonica 
Garrya elliptica 
Helwingia japonica 
llex yunnanensis 
Corokia cotoneaster 
Kaliphora madagascariensis 
Pyrenacantha malvifolia 
Schoepfia schreberi 
Saxifraga integrifolia 
Brunellia colombiana 
Cunonia atrorubens 


图 2 ARRA e AFEA 
Fig. 2 The strict consensus tree of 24 most parsimonious trees. Bootstrap values (% ) are indicated above branches. 


Diplopanax 最 初 被 放 人 Araliaceae。 但 越 来 越 多 的 证 据 支 持 将 它 归 人 广义 Comaceae, FR 
Mastixia 关系 最 近 ( 武 素 功 ，1997; 曾 沧 江 ，1983; Eyde 等 ，1990) 。 在 本 研究 所 得 的 分 支 
图 中 ，Diplopanax 并 没有 与 Araliaceae 的 Hedera 和 Panax 聚 在 一 起 ， 而 是 与 Nyssa, Campto- 
theca 和 Davidia 聚合 在 一 起 组 成 多 歧 支 ( 靴 带 值 为 73% )。 可 见 本 文 的 序列 分 析 和 Xiang 等 
(1998) 的 序列 分 析 也 都 支持 将 它 放 人 广义 Comaceae。 但 是 从 分 子 生物 学 证 据 看 ，Diplo- 


panax 并 不 与 Mastixia 的 关系 最 近 。 所 以 ， 本 文中 所 提 的 Mastixiaceae 不 包括 Diplopanax。 


本 研究 结果 表明 Mastixia 与 Camptotheca, Diplopanax , Nyssa 和 Davidia 有 较为 密切 的 关 


Ro Mastixia 可 以 提升 为 山 茱 黄 目 Cornales HRP Mastixiaceae 的 等 级 。 
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